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1、法律法规

一、我国实验室生物安全管理的法律法规
《中华人民共和国刑法修正案》（六）

中华人民共和国主席令（第51号）2006.6.29

《中华人民共和国传染病防治法》
              中华人民共和国主席令（第17号）
2013.6.29修订

《中华人民共和国职业病防治法》
中华人民共和国主席令（第60号）  2001.10.27

《中华人民共和国环境保护法》
中华人民共和国主席令（第22号）1989.12.26

《中华人民共和国安全生产法》
中华人民共和国主席令（第70号）2002.6.29

《中华人民共和国国家安全法》
中华人民共和国主席令（第29号）2015.7.1

《中华人民共和国生物安全法》
2019年列入制定计划
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（1）　法律法规

（2）　部门规章

（3）　标准规范

1、立法建标

2、职能管理

3、许可制度

法律法规1

2004年8月，我国修订了《中华人民共和国传染病防治
法》，其中第二十二条规定：“疾病预防控制机构、医
疗机构的实验室和从事病原微生物实验的单位，应当符
合国家规定的条件和技术标准，建立严格的监督管理制
度，对传染病病原体样本按照规定的措施实行严格监督
管理，严防传染病病原体的实验室感染和病原微生物的
扩散。”

法律法规2

2004年11月，温家宝总理签发了中华人民共和国国务院
第424号令，公布施行《病原微生物实验室生物安全管
理条例》，其目的是为了加强病原微生物实验室的生物
安全管理，保护实验室工作人员和公众的健康，适用于
中华人民共和国境内从事能够使人或者动物致病的微生
物实验室及其相关实验活动的生物安全管理。《条例》
对病原微生物的分类和管理、实验室的设立与管理、实
验室感染控制、监督管理以及法律责任等作出了总体规
定。国家各相关部门根据《条例》陆续出台了相关规章
和标准。
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2、部门规章

1）环境保护主管部门规章

Ø 病原微生物实验室生物安全环境管理办法，2006
规定了实验室污染控制标准、环境管理技术规范和环境监督检查。

3）卫生主管部门规章
Ø　人间传染的病原微生物名录，2006 年

对人间传染的病毒类（160）、细菌类（155）、真菌类（59）和朊病毒（6种）的
危害程度进行了分类，规定了不同实验活动所需生物安全实验室的级别和运输包
装分类。

Ø　人间传染的高致病性病原微生物实验室和实验活动
　　生物安全审批管理办法，2006 年

资格证书、实验活动的审批；实验活动的监督管理。

Ø　可感染人类的高致病性病原微生物菌（毒）种或样
　　本运输管理规定，2006 年

审批权限；运输要求。

Ø　人间传染的病原微生物菌（毒）种保藏机构管理办
　　法，2009 年

保藏机构的职责、指定、保藏活动、监督管理与处罚等。

4）兽医主管部门规章
Ø　兽医实验室生物安全管理规范，2003年

规定了兽医实验室生物安全防护的基本原则、实验室的分级、各级实验室的基本
要求和管理。

Ø　动物病原微生物分类名录，2005年
对动物病原微生物进行了分类。动物病原微生物实验活动生物安全要求细则，
2008年：对第一类病原体（10）、第二类病原体（8）、第三类病原体（105）不
同实验活动所需的生物安全级别以及运输包装要求进行了规定。

Ø　高致病性动物病原微生物实验室生物安全管理审批办法，2005年
农业部关于进一步规范高致病性动物病原微生物实验活动审批工作的通知，2008
年：动物病原微生物实验活动生物安全要求细则、高致病性动物病原微生物实验
室资格审批实施细则、高致病性动物病原微生物实验活动审批实施细则。

Ø　动物病原微生物菌（毒）种保藏管理办法，2008年
农业部主管全国菌（毒）种和样本保藏管理工作；国家对实验活动用菌（毒）种
和样本实行集中保藏，保藏机构以外的任何单位和个人不得保藏菌（毒）种或者
样本。

2）科技主管规章

Ø 高等级病原微生物实验室建设审查办法，2011，2018
目的：为了规范三级、四级病原微生物实验室建设审查。要求：新建、改
建、扩建高等级病原微生物实验室或者生产、进口移动式高等级病原微生
物实验室应当报科学技术部审查同意。内容：申请和审查的程序和要求。

我国实验室生物安全管理的部门规章
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国家标准2： 《生物安全实验室建设技术规范》
（GB50346，2004版，2011版）

规定了生物安全实验室建筑平面、装修和结构的技术要求；

规定了实验室的基本技术指标要求；

对作为规范核心内容的空气调节与空气净化部分提出了详尽的技术要

求；

规定了生物安全实验室的给水排水、气体供应、配电、自动控制和消

防设施设置的原则；

对施工、检测和验收的原则、方法作了必要的规定。

3、标准规范

国家标准1：《实验室　生物安全通用要求》
（GB19489，2004版，2008版）

GB19489－2004规定了生物安全实验室建设和管理的原则，规定了生

物安全分级、实验室布局、实验室设施设备的配置、个人防护和实验

室安全行为的要求；

GB19489－2008修订了2004版的部分要求，增加了风险评估和风险控
制的要求，补充完成了对管理的要求。
GB19489是我国首个关于实验室生物安全的国家标准，是强制标准，
也是我国实验室生物安全认可的主要依据。
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冠状病毒病原学简介
 

v冠状病毒属于套式病毒目、冠状病毒科、冠状病毒亚科，是自然界广泛

存在的一大类病毒家族；

v冠状病毒分为ɑ、Ɓ、r、ƾ四属；

v人冠状病毒，目前发现7种可感染人类的冠状病毒，HCoV-229E、 

HCoV-OC43、 HCoV-NL63、 HCoV-HKU1、 SARS-CoV、MERS-CoV

和新型冠状病毒 ；

v哺乳动物冠状病毒：可感染猪、犬、猫、鼠、牛、马等多种动物；

v禽冠状病毒：可引起鸡、火鸡、麻雀、鸭、鹅、鸽子等；

v传播途径：污染物、空气和/或粪-口途径传播；



2020-2-8

7



2020-2-8

8

KF
92

39
15

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
55

17
/2

00
7 

co
m

ple
te

 g
en

om
e

KF
92

39
13

.1
 H

um
an

 c
or

on
av

iru
s 

OC
43

 is
ola

te
 5

48
5/

20
07

 c
om

ple
te

 g
en

om
e

0

KF
92

38
91

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
52

40
/2

00
7 

co
m

ple
te

 g
en

om
e

0

KF
92

38
90

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
39

A/
20

07
 co

m
ple

te
 g

en
om

e
0

KF
92

38
92

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
53

45
/2

00
7 

co
m

ple
te

 g
en

om
e

0

KF
92

38
94

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
53

52
/2

00
7 

co
m

ple
te

 g
en

om
e

0

KF
92

39
01

.1
 H

um
an

 c
or

on
av

iru
s O

C4
3 

iso
la

te
 5

47
2/

20
07

 c
om

pl
et

e 
ge

no
m

e
0

KF
92

39
07

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
53

70
/2

00
7 

co
m

ple
te

 g
en

om
e

0

KF
92

39
12

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
54

84
/2

00
7 

co
m

ple
te

 g
en

om
e 0

KF
92

39
14

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
55

08
/2

00
7 

co
m

ple
te

 g
en

om
e

0

KF
92

39
16

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
55

19
/2

00
7 

co
m

ple
te

 g
en

om
e

0

KF
92

39
19

.1
 H

um
an

 co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

iso
lat

e 
55

95
/2

00
7 

co
m

ple
te

 g
en

om
e

0

KY
55

49
74

.1 
Hu

ma
n 

co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

str
ain

 N
08

-3
3B

 3
60

X 
co

mp
let

e 
ge

no
me

0

KY
55

49
75

.1 
Hu

ma
n 

co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

str
ain

 N
09

-3
82

B 
co

mp
let

e g
en

om
e

0

KY
96

73
56

.1 
Hu

ma
n 

co
ro

na
vir

us
 O

C4
3 

str
ain

 S
C2

92
4 c

om
ple

te
 ge

no
me

0

KF
92

39
04

.1 
Hu

ma
n c

or
on

av
iru

s O
C4

3 i
so

lat
e 1

26
94

/20
12

 co
mp

let
e g

en
om

e
0

KX
53

89
64

.1 
Hu

ma
n c

or
on

av
iru

s O
C4

3 i
so

lat
e M

Y-
U0

02
/12

 co
mp

let
e g

en
om

e 0

KX
53

89
66

.1 
Hu

man
 co

ro
na

vir
us

 O
C4

3 i
so

lat
e M

Y-
U2

36
/12

 co
mple

te 
ge

no
me

0

KX
53

89
72

.1 
Hu

man
 co

ro
na

vir
us

 O
C4

3 i
so

lat
e M

Y-
U7

74
/12

 co
mple

te 
ge

no
me 0

KX
53

89
76

.1 
Hum

an
 co

ron
av

iru
s O

C43
 is

ola
te 

MY-
U10

57
/12

 co
mple

te 
ge

no
me

0

KX
53

89
78

.1 
Hum

an
 co

ron
av

iru
s O

C43
 is

ola
te 

MY-
U17

58
/13

 co
mple

te 
ge

no
me 0

KX53
89

79
.1 

Hum
an

 co
ron

av
iru

s O
C43

 is
ola

te 
MY-U

19
75

/13
 co

mple
te 

ge
no

me
0

MK30
36

20
.1 

Hum
an

 co
ron

av
iru

s O
C43

 is
ola

te 
MDS2 c

om
ple

te 
ge

no
me 0

MK30
36

22
.1 

Hum
an

 co
ron

av
iru

s O
C43

 is
ola

te 
MDS11

 co
mple

te 
ge

no
me

0

MG97
74

51
.1 

Hum
an

 co
ron

av
iru

s O
C43

 is
ola

te 
TNP 12

63
6 c

om
ple

te 
ge

no
me

MG97
74

49
.1 

Hum
an

 co
ron

av
iru

s O
C43

 is
ola

te 
TNP F18

34
 2 

co
mple

te 
ge

no
me

MG977447.1 Human co
ronavir

us O
C43 iso

late TNP F1832 2 co
mplete genome

MG977445.1 Human co
ronavir

us O
C43 iso

late TNP F1790 2 co
mplete genome

195940 0
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us O
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KF923893.1 Human co
ronaviru
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C43 iso
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mplete genome
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ronaviru

s O
C43 iso

late 2145A/2010 co
mplete genome

KF923923.1 Human co
ronaviru

s O
C43 iso

late 892A/2008 co
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KF923921.1 Human coronavirus OC43 isolate 69A/2007 complete genome 40

KF923918.1 Human coronavirus OC43 isolate 10108/2010 complete genome

KF923922.1 Human coronavirus OC43 isolate 8164/2009 complete genome
211110911

0

KX538970.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U710/12 complete genome 0

KJ958218.1 Human coronavirus OC43 strain LY341 complete genome 0

KY967358.1 Human coronavirus OC43 strain SC2770 complete genome

MF374985.2 Human coronavirus OC43 isolate HCoV-OC43/USA/TCNP 00212/2017 complete genome

KY983585.1 Human coronavirus OC43 strain SC2854 complete genome

KY983583.1 Human coronavirus OC43 strain SC2481 complete genome

KY967361.1 Human coronavirus OC43 strain SC2345 complete genome

KY967359.1 Human coronavirus OC43 strain SC2730 complete genome

KY684759.1 Human coronavirus OC43 strain SC2269 complete genome

KY369907.1 Human coronavirus OC43 strain SC9741 complete genome

KY369906.1 Human coronavirus OC43 strain SC622 complete genome

MH121121.1 Human coronavirus OC43 isolate HCoV-OC43/USA/ACRI 0213/2016 complete genome

MN306042.1 Human coronavirus OC43 strain SC0839 complete genome

MN306041.1 Human coronavirus OC43 strain SC0810 complete genome 53000000043340

0

KX538971.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U732/12 complete genome

KF923903.1 Human coronavirus OC43 isolate 12691/2012 complete genome

KX538977.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U1140/12 complete genome

KX538975.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U1024/12 complete genome
KX538974.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U945/12 complete genome
KX538973.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U868/12 complete genomeKX538969.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U523/12 complete genome

KX538968.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U464/12 complete genome

KX538967.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U413/12 complete genome

KF923897.1 Human coronavirus OC43 isolate 3269A/2012 complete genome
20000041546

0

KF923920.1 Human coronavirus OC43 isolate 5617/2007 complete genome
0

KY554973.1 Human coronavirus OC43 strain N07-1689B 116X complete genome

KY554972.1 Human coronavirus OC43 strain N07-1541B 433X complete genome 87
0

MK303621.1 Human coronavirus OC43 isolate MDS4 complete genome

KX344031.1 Human coronavirus OC43 isolate LRTI 238 complete genome 50
0

KJ958219.1 Human coronavirus OC43 strain LY342 complete genome
0

KF923917.1 Human coronavirus OC43 isolate 5566/2007 complete genome
0

MF374983.2 Human coronavirus OC43 isolate HCoV-OC43/USA/TCNP 0070/2016 complete genome
0

KF923902.1 Human coronavirus OC43 isolate 12689/2012 complete genome
0

MK303619.1 Human coronavirus OC43 isolate MDS6 complete genome
2

MN306043.1 Human coronavirus OC43 strain SC0841 complete genome
4

KX538965.1 Human coronavirus OC43 isolate MY-U208/12 complete genome
21

KF923896.1 Human coronavirus OC43 isolate 3074A/2012 complete genome

KF923905.1 Human coronavirus OC43 isolate 229/2005 complete genome

KF923899.1 Human coronavirus OC43 isolate 3582/2006 complete genome 8955
98

MH940245.1 Human coronavirus HKU1 isolate SI17244 complete genome

AY884001.1 Human coronavirus HKU1 genotype B complete genome
51

DQ415911.1 Human coronavirus HKU1 strain N15 genotype B complete genome

DQ415902.1 Human coronavirus HKU1 strain N25 genotype B complete genome 28
40

MK167038.1 Human coronavirus HKU1 strain SC2521 complete genome
87

DQ415899.1 Human coronavirus HKU1 strain N22 genotype C complete genome

DQ415898.1 Human coronavirus HKU1 strain N21 genotype C complete genome
37

DQ339101.1 Human coronavirus HKU1 strain N5P8 genotype A/B recombinant complete genome

14

DQ415913.1 Human coronavirus HKU1 strain N17 genotype C complete genome
32

DQ415912.1 Human coronavirus HKU1 strain N16 genotype C complete genome

DQ415897.1 Human coronavirus HKU1 strain N20 genotype C complete genome 34
72

NC 006577.2 Human coronavirus HKU1 complete genome

AY597011.2 Human coronavirus HKU1 genotype A complete genome
38

HM034837.1 Human coronavirus HKU1 isolate Caen1 complete genome
25

DQ415903.1 Human coronavirus HKU1 strain N3 genotype A complete genome

56

DQ415906.1 Human coronavirus HKU1 strain N9 genotype A complete genome

KF686344.1 Human coronavirus HKU1 strain HKU1/human/USA/HKU1-15/2009 complete genome

DQ415908.1 Human coronavirus HKU1 strain N11 genotype A complete genome

KF430201.1 Human coronavirus HKU1 strain HKU1/human/USA/HKU1-18/2010 complete genome

KF686342.1 Human coronavirus HKU1 strain HKU1/human/USA/HKU1-11/2009 complete genome

KF686346.1 Human coronavirus HKU1 strain HKU1/human/USA/HKU1-12/2010 complete genome

KF686343.1 Human coronavirus HKU1 strain HKU1/human/USA/HKU1-13/2010 complete genome

KF686341.1 Human coronavirus HKU1 strain HKU1/human/USA/HKU1-10/2010 complete genome

DQ415914.1 Human coronavirus HKU1 strain N18 genotype A complete genome

DQ415910.1 Human coronavirus HKU1 strain N14 genotype A complete genome

DQ415907.1 Human coronavirus HKU1 strain N10 genotype A complete genome

DQ415905.1 Human coronavirus HKU1 strain N7 genotype A complete genome

DQ415896.1 Human coronavirus HKU1 strain N19 genotype A complete genome

DQ415909.1 Human coronavirus HKU1 strain N13 genotype A complete genome

KT779556.1 Human coronavirus HKU1 isolate BJ01-p9 complete genome

KT779555.1 Human coronavirus HKU1 isolate BJ01-p3 complete genome
62410000011211272631756693

93

99

MN120513.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate 016 complete genome

MG923468.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate MERS-CoV camel/Ethiopia/AAU-EPHI-HKU4458/2017 complete genome

MG923467.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate MERS-CoV camel/Ethiopia/AAU-EPHI-HKU4448/2017 complete genome
94

MH310912.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus strain Hu/Riyadh-KSA-7344/2017 complete genome

MN723543.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate Hu/Jeddah-KSA-173RS1570/2017 complete genome
1

MH371127.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate 2362 complete genome

1

MG757605.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate Hu/Riyadh-KSA-036D1N/2016 complete genome
1

MH395139.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate 2363 complete genome
11

MK462251.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus strain Hu/Northern-KSA-1847784/2018 complete genome
6

MN120514.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate 013 complete genome

MN723544.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate Hu/Riyadh-KSA-18013832/2018 complete genome

MH822886.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus strain MERS-CoV England-KSA/1/2018(sputum) complete genome
5139

4

MH454272.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus strain HCoV-EMC complete genome

6

MG011356.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate Hu/Riyadh-KSA-21891/2016 complete genome

KX154689.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Hu/Riyadh-KSA-10208/2016 complete genome

KX154693.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Hu/Riyadh-KSA-13127/2016 complete genome

KX154694.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Hu/Artawiyah-KSA-13328/2016 complete genome
33191

KT368890.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate camel/Taif/T157(b)/2015 complete genome

KT368888.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate camel/Taif/T98/2015 complete genome
24

KT806055.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Hu/Jeddah-KSA-C20860/2015 complete genome
62

KU710264.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Hu/Taif/KSA-7032/2014 complete genome
56

MG011348.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate Hu/Riyadh-KSA-17756/2016 com
plete genome

0

MH013216.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus strain HCoV-EMC complete genome

NC 019843.3 Middle East respiratory syndrome coronavirus complete genome

KT368870.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate camel/Riyadh/Ry159(b)/2015 complete genom
e

KJ813439.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus strain Indiana/USA-1 Saudi Arabia 2014 com
plete genome

0

KT806052.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Hu/Kharj-KSA-2599/2015 complete genome
0

KT026453.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus strain Hu/Riyadh KSA 2959 2015 complete genome
0

KT026456.1 M
iddle East respiratory syndrom

e coronavirus isolate Hu/Riyadh KSA 4050 2015 com
plete genom

e
0

KU308549.1 M
iddle East respiratory syndrom
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e coronavirus isolate Al-Hasa 1 2013 com
plete genom

e
0

KJ156866.1 M
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iddle East respiratory syndrom
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e
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e coronavirus isolate Cam
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KY673148.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus strain Hu/Oman 50 2015 com
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8

KP209306.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus strain Abu Dhabi UAE 8 2014 complete genome

3

KX108938.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate D2597.2/14 complete genome

3

KX108939.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate D252/15 com
plete genome

6

KY673149.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus strain Camel/Oman 1 2015 complete genome

46

KF600652.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Riyadh 2 2012 complete genome

KF600613.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Riyadh 3 2013 com
plete genome

KJ156949.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Taif 1 2013 complete genome

KJ156944.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Riyadh 5 2013 complete genome

KJ650297.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate KFU-HKU 1 complete genome

KJ650296.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate KFU-HKU 19Dam complete genome

KM210278.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate England/3/2013 complete genome

KF192507.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus complete genome

KM015348.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate England/2/2013 complete genome

MH259486.1 Middle East respiratory syndrome-related coronavirus isolate KSA 1723 complete genome

KJ650098.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Camel/Qatar 2 2014 complete genome

KT861628.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Hu/Jordan-201440011123/2014 complete genome

KT368869.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate camel/Riyadh/Ry137/2015 complete genome

KP223131.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus isolate Florida/USA-2 Saudi Arabia 2014 complete genome

KJ829365.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus strain Florida/USA-2 Saudi Arabia 2014 complete genome

KT156560.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus strain Hu/Oman 2285 2013 complete genome

KJ614529.1 Human betacoronavirus 2c Jordan-N3/2012 isolate MG167 complete genome

KR011266.1 Middle East respiratory syndrome coronavirus strain Hu/Riyadh-KSA-2049/2015 complete genome
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0 gi|270309221|gb|FJ882926.1| S
ARS coronavirus ExoN1 complete genome

0 gi|270309237|gb|FJ882927.1| SARS coronavirus wtic-MB isolate P1pp1 complete genome

0 gi|270309253|gb|FJ882928.1| S
ARS coronavirus ExoN1 isolate P1pp1 complete genome

0 gi|270309284|gb|FJ882930.1| SARS coronavirus ExoN1 complete genome

0 gi|270309380|gb|FJ882936.1| SARS coronavirus wtic-MB isolate P3pp2 complete genome

0 gi|270309396|gb|FJ882937.1| SARS coronavirus wtic-MB isolate P3pp18 complete genome

0 gi|270309412|gb|FJ882938.1| SARS coronavirus wtic-MB complete genome

0 gi|270309539|gb|FJ882946.1| SARS coronavirus wtic-MB isolate P3pp13 complete genome

0 gi|326909022|gb|JF292921.1| SARS coronavirus wtic-MB isolate c1P1 complete genome

0 gi|530340569|gb|KF514388.1| SARS coronavirus wtic-MB strain SARS/VeroE6 lab/USA/WTic c1.5P20/2010 complete genome

0 gi|530340585|gb|KF514389.1| SARS coronavirus ExoN1 strain SARS/VeroE6 lab/USA/ExoN1 c8P10/2009 complete genome

0 gi|530340697|gb|KF514396.1| SARS coronavirus wtic-MB strain SARS/VeroE6 lab/USA/WTic c3P10/2009 complete genome

0 gi|530340713|gb|KF514397.1| SARS coronavirus wtic-MB strain SARS/VeroE6 lab/USA/WTic c2P10/2009 complete genome

0 gi|530340729|gb|KF514398.1| SARS coronavirus wtic-MB strain SARS/VeroE6 lab/USA/WTic c1.10P20/2010 complete genome

0 gi|530340889|gb|KF514408.1| SARS coronavirus wtic-MB strain SARS/VeroE6 lab/USA/WTic c2P1/2009 complete genome

0 gi|530341097|gb|KF514421.1| SARS coronavirus wtic-MB strain SARS/VeroE6 lab/USA/WTic c1.2P20/2010 complete genome

0 gi|530341113|gb|KF514422.1| SARS coronavirus wtic-MB strain SARS/VeroE6 lab/USA/WTic c1.3P20/2010 complete genome

0 gi|530341129|gb|KF514423.1| SARS coronavirus wtic-MB strain SARS/VeroE6 lab/USA/WTic c3P20/2009 complete genome

6 gi|270309789|gb|FJ882962.1| SARS coronavirus MA15 ExoN1 isolate P3pp10 complete genome

gi|270309476|gb|FJ882942.1| SARS coronavirus MA15 ExoN1 isolate P3pp5 complete genome

3 gi|270309710|gb|FJ882957.1| SARS coronavirus MA15 complete genome

0 gi|270309726|gb|FJ882958.1| SARS coronavirus MA15 isolate P3pp7 complete genome

0 gi|270309773|gb|FJ882961.1| SARS coronavirus MA15 isolate P3pp5 complete genome

0 gi|326908494|gb|HQ890533.1| SARS coronavirus MA15 ExoN1 isolate d4ym3 complete genome

0 gi|326908622|gb|HQ890541.1| SARS coronavirus MA15 isolate d2ym1 complete genome

0 gi|326908638|gb|HQ890542.1| SARS coronavirus MA15 isolate d2om1 complete genome

0 gi|326908654|gb|HQ890543.1| SARS coronavirus MA15 isolate d2om2 complete genome

0 gi|326908750|gb|JF292904.1| SARS coronavirus MA15 ExoN1 isolate d3om3 complete genome
0 gi|326908766|gb|JF292905.1| SARS coronavirus MA15 ExoN1 isolate d3om4 complete genome0 gi|326909006|gb|JF292920.1| SARS coronavirus MA15 isolate d3om5 complete genome

18 gi|270309742|gb|FJ882959.1| SARS coronavirus MA15 ExoN1 isolate P3pp6 complete genome

28 gi|1516405852|gb|MK062182.1| SARS coronavirus Urbani isolate icSARS-C3-MA complete genome

gi|1516405822|gb|MK062180.1| SARS coronavirus Urbani isolate icSARS-MA complete genome

gi|99078934|gb|DQ497008.1| SARS coronavirus strain MA-15 complete genome
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gi|42556132|gb|AY515512.1| SARS coronavirus HC/SZ/61/03 complete genome

gi|45645022|gb|AY559095.1| SARS coronavirus Sin847 complete genome

gi|34482137|gb|AY304486.1| SARS coronavirus SZ3 complete genome

gi|1516405837|gb|MK062181.1| SARS coronavirus Urbani isolate icSARS-C3 complete genome

gi|34482139|gb|AY304488.1| SARS coronavirus SZ16 complete genome
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gi|45645023|gb|AY559096.1| SARS coronavirus Sin850 complete genome

gi|33411399|dbj|AP006557.1| SARS coronavirus TWH genomic RNA complete genome

gi|30698326|gb|AY291451.1| SARS coronavirus TW1 complete genome

gi|30275666|gb|AY278488.2| SARS coronavirus BJ01 complete genome

gi|387912994|gb|JN854286.1| SARS coronavirus HKU-39849 isolate recSARS-CoV HKU-39849 complete genome

gi|108597802|gb|DQ640652.1| SARS coronavirus GDH-BJH01 complete genome

1
gi|37624336|gb|AY394993.1| SARS coronavirus HGZ8L2 complete genome

0
gi|63093517|emb|CS079026.1| Sequence 14 from Patent WO2005035556

0
gi|172043969|gb|EU371559.1| SARS coronavirus ZJ02 complete genome

0
gi|115392313|gb|DQ898174.1| SARS coronavirus strain CV7 complete genome

0
gi|37361915|gb|AY283798.2| SARS coronavirus Sin2774 complete genome

gi|380452611|gb|JQ316196.1| SARS coronavirus HKU-39849 isolate UOB complete genome

gi|30027617|gb|AY278741.1| SARS coronavirus Urbani complete genome

gi|33518725|gb|AY362699.1| SARS coronavirus TWC3 complete genome

gi|67003775|gb|AY864806.1| SARS coronavirus BJ202 complete genome

0
gi|56208601|emb|CQ918584.1| Sequence 1 from Patent WO2004096842

0

gi|33411459|dbj|AP006561.1| SARS coronavirus TWY genomic RNA complete genome

0

gi|33115118|gb|AY323977.2| SARS coronavirus HSR 1 complete genome

0

gi|31581502|gb|AY291315.1| SARS coronavirus Frankfurt 1 complete genome

0

gi|404325840|gb|JX163924.1| SARS coronavirus isolate Tor2/FP1-10851 complete genome

0
gi|1516405807|gb|MK062179.1| SARS coronavirus Urbani isolate icSARS complete genome

0
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1
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e
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e
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an coronavirus NL63 isolate NL63/RPTEC/2004 com
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e
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e
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an coronavirus NL63 isolate HCoV NL63/Haiti-1/2015 com
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e
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e
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e
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an coronavirus NL63 strain NL63/DEN/2008/16 com
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e
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8 6KY554969.1 Human coronavirus NL63 strain N07-196B complete genome

1KY829118.1 Human coronavirus NL63 strain N07-262B complete genome

13DQ445912.1 Human coronavirus NL63 isolate Amsterdam 496 complete genome

MK334047.1 Human coronavirus NL63 strain ChinaGD04 complete genome
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an coronavirus NL63 isolate CN0601/14 complete genom

e

3JQ765564.1 Human coronavirus NL63 strain NL63/DEN/2009/14 complete genome

4KF530105.1 Human coronavirus NL63 strain NL63/human/USA/012-31/2001 complete genome

1MK334044.1 Human coronavirus NL63 strain ChinaGD03 complete genome

KY674916.1 Human coronavirus NL63 strain N07-64B complete genome

KY554968.1 Human coronavirus NL63 strain N07-185B complete genome

KY554967.1 Human coronavirus NL63 strain N06-1144B complete genome

KY554970.1 Human coronavirus NL63 strain N07-324B 182X complete genome
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新型冠状病毒生物安全实验活动要求



2020-2-8

10

                 

人间感染病原微生物分类

第一类、第二类病原微生物统称为高致病性病原微生物。

1、第一类病原微生物，能够引起人类或者动物非常严重疾病的微生物，

以及尚未发现或者已经宣布消灭的微生物。

2、第二类病原微生物，能够引起人类或者动物严重疾病，比较容易直接

或者间接在人与人、动物与人、动物与动物间传播的微生物。

3、第三类病原微生物，能够引起人类或者动物疾病，但一般情况下对人、

动物或者环境不构成严重危害，传播风险有限，实验室感染后很少引起严

重疾病，并且具备有效治疗和预防措施的微生物。

4、第四类病原微生物，在通常情况下不会引起人类或者动物疾病的微生

物。 v 引自《人间传染的病原微生物名录》2006年版                 
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二级生物安全实验室

1、移液辅助器

2、生物安全柜

3、一次性塑料接种环

 4、螺口盖试管及瓶子。 
5、用于清除感染性材料污染的
高压灭菌器或其他适当工具。 
6、在投入使用前，像高压灭菌
器和生物安全柜等设备必须用
正确方法进行验收。应参照生 
产商的说明书定期检测。 

保护样品
操作人员
环境
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三级生物安全实验室
1、实验室应与同一建筑内自由活动区域分隔开，如设与
邻近空间保持压差的缓冲间。

2、实验室的墙面、地面和天花板必须防水，并易于清洁
。所有表面的开口(如管道通过处) 必须密封以便于清除房
间污染。 
3、实验室应密封。需建造空气管道通风系统以进行气体
消毒。 
4、在每个出口附近安装不需用手控制的洗手池。 
6、必须建立可使空气定向流动的可控通风系统。应安装
直观的监测系统。 
7、在构建通风系统时，应保证从三级生物安全实验室内
所排出的空气不会逆流至该建筑物 内的其他区域。空气经
高效空气过滤器(high-efficiency particulate air filters，HEPA 
过滤器)过滤、 更新后，可在实验室内再循环使用。

8、所有的 HEPA 过滤器必须安装成可以进行气体消毒和检
测的方式。 
9、生物安全柜的安装位置应远离人员活动区，且避开门
和通风系统的交叉区。 
10、从I级和II级生物安全柜(见第 10 章)排出的空气，在通
过 HEPA 过滤器后排出时， 必须避免干扰安全柜的空气平
衡以及建筑物排风系统。 
11、防护实验室中应配置用于污染废弃物消毒的高压灭菌
器。

12、供水管必须安装防逆流装置。
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标本采集及防护

v 标本采集及防护（新型冠状病毒肺炎防控方案（第四版）附件5）

Ø 从事新型冠状病毒检测标本采集的技术人员应经过生物安全培

训（培训合格）和具备相应的实验技能。

Ø 在标本采集过程中，个人防护装备要求（PPE）：穿戴工作服、

一次性工作帽、KN95/N95及以上颗粒物防护口罩或医用防护口

罩或动力送风过滤式呼吸器、防护面屏、防护服、双层乳胶手

套、工作鞋或胶靴、防水靴套。接触了患者血液、体液、分泌

物和排泄物应及时更换外层乳胶手套。必要时可加穿防水围裙

或防水隔离衣。

Ø 住院病例的标本由所在医院医护人员采集。

Ø 密切接触者标本由当地疾控机构、医疗机构负责采集

Ø 根据实验室检测工作的需要，可结合病程多次采样

新型冠状病毒传播途径：呼吸道传播；
生物安全防护：操作人员、标本、环境；
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标本采集种类
v标本采集种类

Ø 采集的临床标本应尽量采集病例发病早期的呼吸道标本（尤其是

下呼吸道标本）、和发病7天内急性血清以及发病后第3-4周的恢

复血清：

– 上呼吸道标本可采集咽拭子、鼻咽拭子等

– 下呼吸道标本包括深咳痰液、呼吸道吸取物、支气管或肺泡灌洗液、肺组

织活检标本等

– 眼结膜拭子、粪便标本、抗凝血和血清标本等

– 死亡病例可按照规定采集尸体标本，或呼吸道灌洗液或经皮穿刺采集肺组

织标本

– 其他需要进一步筛查检测的环境或生物材料

Ø 所有标本采集后，必须装入密封的螺口塑料离心管中，拧紧瓶盖后再运

到实验室，运输前尽可能对容器外壁做好消毒。
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标本分装

Ø  标本采集后在生物安全二级实验室的生物安全柜内分装

Ø 分装注意事项

l 所有标本应放在大小适合的带螺旋盖内有垫圈、耐冷冻的样本采集管里，拧紧。

容器外注明样本编号、种类、姓名及采样日期。

l 将密闭后的标本放入大小合适的塑料袋内密封，每袋装一份标本。

l 分装样本时应注意做好个人防护，戴双层手套和N95口罩。

l 分装完后使用0.5%-1%有效氯含氯消毒剂或75%酒精擦拭样品管外表面后，再

拿出安全柜，放入4℃冰箱待运输。

l 标本处理如需震荡，应置于安全柜内处理，避免污染环境。
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标本运输
新型冠状病毒标本运输包装要求（国内运输）
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国际民航组织
《危险物品航空安全运输技术细则》
将感染性物质分为A、B 两类  
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www.1ppt.
comCompany Logo

     

  UN2814
Infectious substance,affecting humans 
（感染性物质，对人感染） 

UN2900
 Infectious substance,affecting animals
（感染性物质。只对动物感染）

A  类
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UN3373
Biological substance, Category B 

生物制品,B类

B  
类

B 类感染性物质必须划分为UN3373，

但有些感染性物质的培养物必须划分为

UN2814或UN2900
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长途运
输建议
用干冰
等制冷
方式进
行保藏
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运输箱在取出标本之后需要用含0.5%-1%有
效氯的含氯消毒液均匀喷雾后搽拭，搽拭后
废弃物需要高压灭菌处理。
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运输申请
单位

省级

卫生行政部门

提出申请

颁发核发《准运证》或出具
不予批准的决定及理由

核准申请的单位，在运输任务结束后，
书面报告运输情况

    标本运输流程

由各地市疾控中心运送标本到省疾控中心开展病原学检测时，严格按照《可感染人
类的高致病性病原微生物菌（毒）种或样本运输管理规定》要求确保样本运输安全。

为保障重大突发传染病防控期间样本运输通畅，各地市疾控中心按照规定申请办理
半年多次《可感染人类的高致病性病原微生物菌（毒）种或样本准运证书》，并提前做
好准运证书办理和运输准备工作，省疾控中心和深圳市疾控中心每周向省卫生健康委科
教处报送样本运输和接收情况。
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多次运输申请

v在固定的申请单位和接收单位之间多次运输相同品种高致病性病

原微生物菌（毒）种或样本的，可以申请多次运输。

v多次运输的有效期为6个月；期满后需要继续运输的，应当重新提

出申请。 

v各地的新型冠状病毒观察病例样本运输由各市疾病预防控制中心

组织，按照规定做好样本运输工作，确保样本运输安全。
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免疫接种、

预防性服药、 

随身携带生

物危害物质

溢出紧急处

理箱等 

防护
措施

生物
安
全培
训

至
少
2人

专
人
专
车

专人：经过生物安全培
训，培训合格人员；
专车：CDC车辆或第三
方车辆；

标本采集后，按照A类感染性物
质的包装进行三层包装，并置于A类
运输箱中，专人专车运送到当地疾
控中心。标本运送过程中，运输人
员应穿戴工作服、一次性工作帽、
一次性外科口罩、手套和隔离衣。
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实验室检测生物安全要求

v任何新型冠状病毒的检测都必须在具备适当条件的实验室由经过

相关技术安全培训的人员进行操作。

v（一）未经培养的感染性材料的操作

v未经培养的感染性材料操作是指未经培养的感染材料在采用可靠

的方法灭活前进行的病毒抗原检测、血清学检测、核酸检测、生

化分析等操作，应在生物安全二级实验室操作，但个人防护装备

参照生物安全三级实验室的防护要求。
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v（二）病毒培养等感染材料操作

v指病毒的分离、培养、滴定、中和试验、活病毒及其蛋白纯化、

病毒冻干以及产生活病毒的重组试验等操作。利用活病毒或其感

染细胞（或细胞提取物），不经灭活进行的生化分析、血清学检

测、免疫学检测等操作视同病毒培养。上述操作应在BSL-3实验室

进行。使用病毒培养物提取核酸，裂解剂或灭活剂的加入必须在

与病毒培养等同级别的实验室和防护条件下进行，可靠方法灭活

后的病毒培养物，可在BSL-2或BSL-1级实验室操作。BSL-3实验室应

具有开展相应活动的资质。
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v（三）灭活材料的操作，感染性材料或活病毒在采用的

可靠的方法灭活后进行的核酸检测、血清学检测、核酸

提取、生化分析等操作，应当在生物安全二级实验室进

行。分子克隆等不含致病性病毒的其他操作，可在生物

安全一级实验室进行。
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眼     罩：有防雾和防冲击效果，可有效保护眼

部安全。

靴套：材质与作用与外层防护服一致。

KN95/N95及以上颗粒物防护口罩或医用防
护口罩或动力送风过滤式呼吸器

内层/外层橡胶手套：保护实验操作人员，防止暴露。

医用一次性防护服：100%的高密度聚乙烯制成柔软、质轻

（克重：41克/米2）透气防水、防静电、低脱屑、耐用。可防护多种固体
粉尘和液体气溶胶等。

医用帽子：无纺布，用于卫生清洁和头发整理。

面     屏：P3有提供，根据实际实验活动需要使

用，主要用于防喷溅操作。

穿戴工作服、一次性工作帽、防护面屏或护目镜、防护服、双层乳胶手套、KN95/N95及以上颗
粒物防护口罩或医用防护口罩或动力送风过滤式呼吸器、工作鞋或胶靴、防水靴套。接触了患者
血液、体液、分泌物和排泄物应及时更换外层乳胶手套。必要时可加穿防水围裙或防水隔离衣。
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防护装备脱卸的注意事项

v脱卸时尽量少接触污染面。

v脱下的防护眼罩、长筒胶鞋等非一次性使用的

物品应直接放入盛有消毒液的容器内浸泡；其

余一次性使用的物品应放入黄色医疗废物收集

袋中作为医疗废物集中处理。

v脱卸防护装备的每一步均应进行手消毒，所有

防护装备全部脱完后再次洗手、手消毒。
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新型冠状病毒的实验室检测
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谢谢！


